
Kolloquium des Instituts für Mathematik

Wir laden ein zu dem Vortrag

Mathematische Modelle der
Resistenzevolution von
Infektionskrankheiten
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Die rapide Evolution von Arzneimittelresistenzen stellt weltweit eine große Herausforderung für
die Behandlung von Patient:innen dar und führt zu Therapieversagen sowie einer Reduktion
der verfügbaren Behandlungsoptionen. Daher werden dringend neue Behandlungsstrategien
benötigt, die das Risiko der Resistenzevolution reduzieren können. Eine solche Strategie ist die
gleichzeitige AnwendungmehrererMedikamentewährend einer Behandlung, welches zur Erhö-
hung der genetischen Resistenzbarriere führt. Mathematische Modelle ermöglichen es uns, die
evolutionären Dynamiken einer solchen Strategie zu analysieren, und helfen dabei, die Behand-
lungen für den Einsatz im Menschen zu optimieren.
In diesem Vortrag werde ich zwei Modelle für die Evolution von Resistenzen während einer

Behandlung vorstellen: ein stochastisches pharmakodynamisches Modell für Antibiotikakombi-
nationen sowie ein deterministisches pharmakokinetisch-pharmakodynamisches Modell für die
sequenzielle Anwendung vonAntibiotika. BeideModellewerden verwendet, umTherapieergeb-
nisse unter verschiedenen Behandlungsbedingungen zu vergleichen. Dies hilft uns zu verstehen,
welche Faktoren zu einem Therapieerfolg und der Einschränkung der Resistenzevolution beitra-
gen.
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